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1. Ogolna charakterystyka rozprawy

Rozprawa doktorska mgr Klaudii Goriewej-Duby pt. ,.Zmiennos¢ fenotypowa i
genotypowa mieszancow pszenicy zwyczajnej i orkiszu oraz wybranych gatunkow pszenicy” jest
88-stronicowym opracowaniem. Na poczatku pracy znajduje si¢ spis tresci oraz Streszczenie i
Abstract w jezyku angielskim. W opracowaniu wyrozniono 7 rozdziatow; Wstep, Material
roslinny, Hipotezy badawcze i cele prowadzonych badan, Najwazniejsze wyniki
przeprowadzonych badan, Podsumowanie uzyskanych wynikow i wnioski, Wybrane pozycje
pismiennicwa... oraz Wykaz publikacji sktadajgcych sie na prace doktorskq. Zalaczniki
(publikacje z dodatkowymi informacjami, o$wiadczenie Doktorantki, o$wiadczenia
wspolautordw) umieszczono w wersji elektronicznej na ptycie.

Na prace doktorska sktadaja si¢ trzy publikacje opublikowane w jezyku angielskim w
czasopismach naukowych:

1. Goriewa-Duba, K., Duba, A., Wachowska, U., & Wiwart, M. (2018). The Never-Ending
Story of the Phylogeny and Taxonomy of Genus 7riticum L. Russian Journal of Genetics,
54(12), 1429-1437. Impact Factor=0.559.
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2. Goriewa-Duba, K., Duba, A., Wachowska, U., Wiwart, M. (2018). An Evaluation of the
Variation in the Morphometric Parameters of Grain of Six 7riticum Species with the Use of
Digital Image Analysis. Agronomy 8(12): 296. Impact Factor=2.259.

3. Goriewa-Duba, K., Duba, A., Kwiatek, M., Wisniewska, H., Wachowska, U., Wiwart, M.
(2018). Chromosomal distribution of pTa-535, pTa-86, pTa-713, 35S rDNA repetitive
sequences in interspecific hexaploid hybrids of common wheat (7riticum aestivum L.) and

spelt (Triticum spelta L.). PloS One 13(2): €0192862. Impact Factor=2.776.

W pracach tych Doktorantka jest pierwszym autorem, w dwdch autorem korespondencyjnym.

Zgodnie z oswiadczeniami ma we wszystkich udziat wigkszosciowy.

W 5-stronicowym Wstepie przedstawiono filogeneze i taksonomie¢ rodzaju Triticum
(omowienie publikacji 1), zréznicowanie fenotypowe i genotypowe pszenicy, badania
cytogenetyczne pszenicy, znaczenie reliktowych gatunkéw pszenic oraz mieszance pszenicy z
orkiszem. Na nast¢pnej stronie opisano material roslinny wykorzystany w badaniach
przedstawionych w publikacjach 2 i 3. Na kolejnej stronie zaprezentowano hipotezy badawcze
i cele prowadzonych badan. Nast¢pnie na 4 stronach przedstawiono najwazniejsze wyniki
badan. Na zakonczenie zredagowano rozdzial zatytulowany: Podsumowanie uzyskanych
wynikow i wnioski. Calo$¢ rozprawy zamyka spis wybranych najwazniejszych pozycji
literatury. W spisie tym znajduje si¢ 38 pozycji; w tym 36 - z angielskojezycznym tytulem.
Wigkszo$¢ cytowanych prac zostalo opublikowane w ostatnich latach. Na zakonczenie
przedstawiono trzy publikacje skladajace si¢ na prace doktorskag wraz z oswiadczeniami

Doktorantki oraz wspétautoréw publikacji.

2. Ocena szczegolowa rozprawy

W pierwszym podrozdziale Wstepu przedstawiono filogeneze i zagadnienia zwigzane z
réznymi systemami taksonomicznymi gatunkow z rodzaju Triticum. Jest to w skrétowe
omowienie pierwszej publikacji przegladowej: ,,The never-ending story of the phylogeny and
taxonomy of genus Triticum L.”. Doktorantka opisuje znaczenie allopoliploidyzacji w ewolucji
roslin uprawnych a przed wszystkim rodzaju Triticum, na ktory sktadajg sie gatunki di-, tetra-
oraz heksaploidalne. Nastgpnie omoéwione jest pochodzenie i ewolucja gldéwnych gatunkéw

uprawnych z rodzaju Triticum: ptaskurki (Triticum turgidum ssp. dicoccum), pszenicy twardej
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(T. t. ssp. durum), pszenicy samopszy (1. monococcum ssp. monococcum), orkiszu (7. aestivum
ssp. spelta) i pszenicy zwyczajnej (T. a. ssp. aestivum).

Doktorantka podaje, ze pierwszym udomowionym gatunkiem byt T. #. ssp. dicoccoides,
bezposredni przodek pszenicy ptaskurki. Nalezatoby dodaé, ze w zblizonym czasie
udomowiono réwniez pszenice samopsze pochodzacg z tego samego regionu geograficznego.
Przodkiem samopszy byt dziki gatunek T. m. ssp. aegilopoides. Doktorantka uzywa tu
synonimu 7. boeoticum. Nazwa ta nalezy do innego systemu nazewnictwa (wg. Dorofiejewa)
niz uzyty w podrozdziale (wg. Mac Key/van Slageren). Tymczasem w publikacji we
fragmencie dotyczgcym pochodzenia pszenicy samopszy uzyta jest nazwa 7. m. ssp.
aegilopoides.

Doktorantka pisze: ,,Wczesniej uwazano, ze plaskurka rowniez data poczatek
heksaploidalnej pszenicy zwyczajnej (Triticum aestivum ssp. aestivum L.) na drodze
hybrydyzacji z diploidalnym gatunkiem Aegilops tauschii (Dvorak et al. 1998) (donorem
genomu D). Obecnie uwaza si¢ jednak, ze to heksaploidalna pszenica orkisz (Triticum aestivum
ssp. spelta L., 2n=42, genomy BBAADD) jest taksonem, z ktorego na drodze mutacji powstala
najpowszechniej uprawiana dzi$ pszenica zwyczajna (Golovnina et al. 2007; Dvorak et al.
2012).” Stwierdzenie to jest to skrotem myslowym nie do konca zgodnym z np. publikacja
Dvorak i in. (2012). Wedtug jej autoréw poczatek pszenicy zwyczajnej data tetraploidalna
nieoplewiona pszenica poprzez hybrydyzacje z Ae. tauschii. Potomny heksaploidalny gatunek
byt oplewiony i na skutek mutacji przeksztalcit si¢ w pszenice zwyczajna. Nie byl on tozsamy
z orkiszem, jako gatunkiem a jedynie do populacji heksaploidalnej niewymtlacalnej pszenicy z
[ranu.

W dalszej czeéci podrozdziatu (réwniez w publikacji) Doktorantka podaje ciekawe
informacje o najnowszym podejsciu do pochodzenia pszenicy orkisz i pszenicy zwyczajnej.
Gatunek/podgatunek pszenicy heksaploidalnej okreslany, jako orkisz sktada si¢ z dwodch
populacji — azjatyckiej i europejskiej o r6znym pochodzeniu. Orkisz azjatycki pochodzi z
hybrydyzacji nieoplewionej pszenicy tetraploidalnej z Ade. tauschii, natomiast orkisz europejski
z hybrydyzacji nieoplewionej pszenicy zwyczajnej 7. a. ssp. aestivum z oplewiong ptaskurka
T. t. ssp. dicoccum.

W kolejnym podrozdziale Doktorantka omawia zréznicowanie fenotypowe i
genotypowe pszenicy. Czg$¢ dotyczaca cech fenotypowych skupia sie¢ przede wszystkim
badaniu ksztattu i koloru ziarniakéw. Ksztalt ziarniakéw i ich wyréwnanie maja bezposredni

zwiazek z plonem i jako$cia technologiczng ziarna Kolor ziarniakow $wiadczy obecnosci lub
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braku grzybow patogenicznych wpltywajgcych na jakos¢ ziarna a takze mozliwos¢ skazenia
ziarna mykotoksynami. Cechy morfologiczne ziarna pozwalajg rowniez odr6zni¢ poszczegdlne
gatunki pszenicy/zb6z np. w przypadku domieszek. Czg$¢ ta stanowi wprowadzenie do
publikacji drugiej: “An Evaluation of the Variation in the Morphometric Parameters of Grain
of Six Triticum Species with the Use of Digital Image Analysis”. W publikacji tej
przedstawiono wyniki badan cech morfologicznych ziarniakéw 6 gatunkéw/podgatunkow z
rodzaju Triticum.

W nastepnej czesci Doktorantka przedstawia w skrocie wykorzystanie markerow
molekularnych réznego typu w badaniach zmiennosci genetycznej wewnatrz réznych
gatunkdw rodzajow Triticum, a takze zmiennosci miedzy gatunkowej. Metody te
wykorzystywane sg w taksonomii molekularnej, ktéora umozliwia dokladniejsze okreslenie
pokrewienstwa migdzy gatunkami, miejsca ich udomowienia i odtworzenia $ciezki
rozprzestrzeniania si¢ gatunku. Tematyka ta jest szeroko omdéwiona w publikacji 1 w
rozdziatach ,,Wheat Taxonomy” i ,,Centers of Origin and Genetic Diversity in Diploid and
Tetraploid Species of the Genus 7riticum and Closely Related Species .

Podrozdzial 1.3 dotyczy badan cytogenetycznych pszenicy. Dzigki tym badaniom
okreslono liczbe chromosomow pszenicy. Utworzono kolekcje aneuploidow, linii delecyjnych,
substytucyjnych i addycyjnych. Linie te wykorzystywane byly i sa w licznych badaniach
genetycznych dotyczacych np. lokalizacji gendw na chromosomach pszenicy. Badania
cytogenetyczne byly rowniez wykorzystywane do ustalenia pochodzenia poszczegdlnych
genomow pszenicy. Jak dotad z duza pewnoscig ustalono pochodzenie genoméw A i D. Co do
genomu D nie ma nadal pewnosci. W dalszej czesci Doktorantka omawia metodg
fluorescencyjnej hybrydyzacji in situ (FISH) zastosowanej w publikacji 3 oraz wykorzystanie
sekwencji repetytywnych to tworzenia fizycznych map genomu.

W Podrozdziale 1.4 Reliktowe gatunki pszenic Doktorantka znaczenie wykorzystania
Lstarych” gatunkéw z rodzaju Triticum. Majg one znaczenie zarowno dla badan naukowych
nad ewolucja rodzaju Triticum, ale takze moga by¢ wykorzystane w pracach hodowlanych.
Gatunki takie jak samopsza, plaskurka, orkisz posiadaja cechy, ktérych brak u najcze¢sciej
uprawianych gatunkow, czyli pszenicy zwyczajnej i pszenicy twardej. Sg to np. odpornos¢ na
choroby, ale przede wszystkim cechy jakosciowe ziarna takie jak zawarto$¢ biatka, kwasow
thuszczowych, sklad aminokwasowy, zawartos¢ sktadnikéw mineralnych. Ziarno tych
gatunkdw charakteryzuje si¢ réwniez niejednokrotnie lepsza strawnoscig lub jest mnie
alergizujace ze wzgledu na sklad biatek glutenowych np. u samopszy. Informacje te sg istotne,

poniewaz pokazuja znaczenie prac podj¢tych przez Doktorantke dla praktycznej hodowli.
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Uzasadniajg one celowosé reintrodukcji do uprawy gatunkow Triticum innych niz pszenica
zwyczajna, ktora w toku wieloletnich prac hodowlanych nakierowanych gtownie na plon ziarna
utracita wiele swoich cennych wlasciwosci. Gatunki te byly do tej pory uprawiane gldwnie w
gospodarstwach ekologicznych na znikomym areale. O tym, ze sytuacja si¢ zmienia $wiadczy
fakt, ze w COBORU od jakiegos czasu rejestrowane sg odmiany orkiszu. Obecnie w rejestrze
znajdujg si¢ 5 odmian — 3 ozime i 2 jare (w tym jedna z UWM w Olsztynie).

Nastepny podrozdzial dotyczy juz szczegdétowo orkiszu i jego wykorzystania do
poprawy, jakosci zywieniowej ziarna pszenicy zwyczajnej. Maka orkiszowa ma nizszg wartos$¢
wypiekowg w promowaniu do pszenicy zwyczajnej. Nizsza jest objetos¢ ciasta i wydajnos¢
maki. Jednakze charakteryzuje si¢ wysokimi walorami smakowymi i zapachowymi, dlatego
czesto obecnie stosowana jest, jako domieszka do pieczywa pszennego.

Doktorantka stusznie podkresla unikatowos$¢ materiatu, jaki stanowig zawansowane
(pokolenie F7) mieszance pszenicy z orkiszem uzyskane z 3 odmian pszenic i kilku linii
hodowlanych orkiszu poprzez dwukierunkowe krzyzowania. Unikatowe jest rodwniez
cytogenetyczne opracowanie tych materialdéw. Dalsze badania tych linii mogg by¢ cenne

zaréwno pod wzgledem naukowym, jaki i hodowlanym.

Po zapoznaniu si¢ z przedstawionym przegladem literatury, przegladowa publikacjg 1
(pochodzenie pszenicy, taksonomia rodzaju Triticum zrdéznicowanie genetyczne gatunkow),
oraz przegladami literatury w publikacjach 2 (wykorzystanie analizy obrazu w rolnictwie) i 3
(znaczenie reliktowych gatunkéw, cechy zywieniowe orkiszu) mozna stwierdzié, ze wszystkie
aspekty zagadnienia $ciSle zwigzanego z przedmiotem badan wiasnych zostaly wnikliwie
rozpoznane i opisane przez Doktorantke. Przeglady literatury oparte na aktualnych, gtéwnie
zagranicznych artykutach zostaly wykonane i przedstawiony ze szczegélng starannoscia.
Swiadczy to o dobrych predyspozycjach Autorki do zglebiania tematu. Dokonano, bowiem
szczegbtowe] analizy dotychczasowych doniesien na podstawie szerokiego przegladu
publikacji dotyczacych filogenezy i taksonomii rodzaju Triticum, zr6znicowania genetycznego
wewnatrz poszczegllnych gatunkow Triticum, znaczenia reliktowych gatunkow pszenicy dla
poprawy jakosci pszenicy zwyczajnej i produkcji zywnosci prozdrowotnej, zastosowania metod

analizy obrazu do identyfikacji gatunkow oraz oceny zdrowotnosci ziarna.

Rozdzial 2 Material Roslinny przedstawia materialy wykorzystane w badaniach
przedstawionych w publikacjach 2 i 3. W pierwszej czgsci przedstawione sg linie szesciu
gatunkow/podgatunkéw z rodzaju Triticum wykorzystane w badaniach nad zmiennoscig

ksztattu i koloru ziarniakéw. Wszystkie obiekty okreslone sa, jako linie pochodzace z kolekcji

5 T R



bankéw genow. Brak niestety blizszej informacji o tych liniach. Czy byly to odmiany
(szczegblnie w przypadku pszenicy zwyczajnej i twardej), odmiany lokalne, materiaty
hodowlane. Niestety brak tej informacji réwniez w publikacji 2. W badaniach wykorzystano
jedynie dwie linie(?) pszenicy zwyczajnej i 3 twardej. Tymczasem pszenicy polskiej byto 17
linii, a plaskurki 23 linie. Dobér materialu mogt mie¢ wpltyw na uzyskane wyniki pokazujace
np. bardzo male zréznicowanie pszenicy zwyczajnej i twardej. W drugiej czgsci
scharakteryzowano mieszance pszenno-orkiszowe poddane analizie cytogenetycznej. Tu
jedynie przydataby si¢ informacja o licie linii mieszancowych. Oczywiscie w publikacji linie

te sg szczegdtowo scharakteryzowane.

W kolejnym rozdziale (3) umieszczono hipotezy badawcze i cele prowadzonych badan.
I tak celem gtownym pracy bylo scharakteryzowanie kolekcji wlasnej pszenic skladajacej
si¢ z linii nalezacych do sze$ciu takson6w pszenicy, mieszancéw pszenno-orkiszowych i ich
komponentéw rodzicielskich w celu oszacowania ich zmiennosci na poziomie
fenotypowym i genotypowym. Ponadto wprowadzeniem do badan bylo przedstawienie
ewolucji najwazniejszych gatunkéw z rodzaju Triticum oraz obowigzujgcych obecnie
systemow taksonomicznych z uwzglednieniem najnowszych zmian.

Sformulowano cztery hipotezy badawcze. Trzy dotyczace cech morfologicznych ziarna
— réznic migdzygatunkowych, zmiennosci wewnatrzgatunkowej i mozliwosci wykorzystania
cyfrowej analizy obrazu dyskryminacji gatunkowej. Czwarta hipoteza dotyczyla stabilnosci
genomu mieszancOw pszenno-orkiszowych oraz polimorfizmu sekwencji repetytywnych w

obrebie chromosomow.

Rozdziat 4 przedstawia najwazniejsze wyniki badan zaprezentowanych w publikacji 2
(cyfrowa analiza obrazu ziarna) oraz w publikacji 3 (analiza cytogenetyczna mieszancow
pszenno-orkiszowych).

Podrozdziat 4.1 rozpoczyna si¢ od charakterystyki deskryptoréw ksztaltu i koloru,
szczegbtowo przedstawionej w zatgczonej tabeli. Moim zdaniem ten fragment powinien zalez¢é
si¢ w rozdziale 2, ktory moglby mieé tytut Material roslinny i zastosowane metody. W
publikacji ten fragment (wraz z tabelg) znajduje si¢ w ,Materials and Methods” w
podrozdzialach ,,Shape Analysis” i ,,Color Analysis”.

Najwazniejszymi cechami zaobserwowanymi u reliktowych gatunkéw pszenicy byto
mniejsze zaokraglenie w poréwnaniu do pszenicy zwyczajnej i twardej oraz wieksza
nieregularnos$¢ ksztattu. Jezeli chodzi o kolor, to najciemniejsze byly ziarniaki orkiszu i

ptaskurki o odcieniu przesunigtym w kierunku czerwieni. Ziarno pszenicy zwyczajnej miato
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$rednie warto$ci nasycenia i jasnosci, ale podobny odcien. Najjasniejsza barwa
charakteryzowato si¢ ziarno pszenicy twardej z odcieniem przesunigtym w kierunku koloru
zielonego. Autorka stwierdza, ze gatunki reliktowe wykazaty wigksza zmienno$¢ cech
fenotypowych ziarna. Niestety, jak wspomniano powyzej, nie znamy kryteriow wyboru linii
(odmian?) do analiz. Inny dobdr materiatu mogtby mie¢ wpltyw na uzyskane wyniki.

Na podstawie wartosci deskryptorow ksztattu wykonano analiz¢ hierarchiczng, ktéra
podzielita badane obiekty na dwa gtéwne klastry. Dwa klastry zostaly wydzielone przede
wszystkim na podstawie powierzchni ziarniakow. Klaster pierwszy obejmowat linie o wigkszej
powierzchni i roznym stopniu wydiuzenia ziarniakow, co wplynglo na tworzenia klastréw
drugorzednych. Pierwszy — pszenica zwyczajna o duzych zaokraglonych ziarniakach, drugi —
pszenica twarda, polska i plaskurka oraz orkisz o wigkszych ziarniakach niz pszenica
zwyczajna, trzeci — pszenica polska o najdtuzszych, nieregularnych ziarniakach. Drugi klaster
grupowata linii o mniejszych stabo zaokraglonych ziarniakach. Byta tu glownie samopsza,
ptaskurka i pszenica polska. Analiza koloru podobnie podzielita obiekty na dwa gléwne klastry.
Pierwszy obejmowata linie o jasnych lub $rednio zabarwionych ziarniakach (pszenica
zwyczajna, polska, samopsza i twarda). W drugim znalazly si¢ linie o =ziarniakach
ciemniejszych (orkisz, ptaskurka).

Nie stwierdzono istotnych korelacji miedzy zasiedleniem ziarna przez grzyby plesniowe
a kolorem okrywy ziarniakéw. Moglo to wynikaé¢ z ogdlnego stabego porazenia ziarniakéw
grzybami plesniowymi, wsréd ktérych dominowata Alternaria alternata. Gatunek ten
wystepowal praktycznie na ziarnie wszystkich badanych linii, nie mial, wigc wplywu na
zroznicowanie pomig¢dzy nimi. Wystepowaty rowniez grzyby z rodzaju Fusarium, ktére moga
bardzo silnie modyfikowaé kolor i ksztalt ziarniakow. W tym przypadku byly to jednakze
gatunki o malej patogenicznosci - F. poae i F. sporotrichioides.

Podsumowaniem wynikow jest analiza skladowych gléwnych, ktéra pozwolita na
wyrazne wydzielanie 6 grup zawierajagcych wigkszo$¢ linii poszczegélnych gatunkow.
Najbardziej jednorodne byly grupy dla pszenicy zwyczajnej, twardej, samopszy i orkiszu.
Bardziej zréznicowane byly pszenica polska i ptaskurka. Kilka linii znalazlo si¢ w grupie
orkiszu lub nie nalezatlo do zadnej z grup. Przedstawione wyniki pokazuja duza skutecznos¢
dyskryminacyjng analizy obrazu ziarniakow w

Podrozdzial 4.2 przedstawia wyniki analizy cytogenetycznej mieszancéw pszenicy
zwyczajnej jarej z orkiszem jarym (publikacja 3). Podrozdzial rozpoczyna si¢ od

sformutowania trzech celéw pracy: okreslenie kariotypu mieszancow i form rodzicielskich,
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identyfikacja aberracji chromosomowych, analiza polimorfizmu rozmieszczenia sekwencji
repetytywnych. Ten fragment powinien moim zdaniem zalez¢ sie w rozdziale 3 Hipotezy
badawcze i cele prowadzonych badan, ktéry powinien przedstawiaé bardziej szczegotowo cele
badan. Nalezy zauwazy¢, ze w podrozdziale 4.1 nie przedstawiano szczegétowych celow
badan. Dodatkowo niepotrzebnie powtorzono liste badanych genotypéw przedstawiong juz w
rozdziale 2 Material roslinny.

Zgodnie z oczekiwaniami analiza kariotypu potwierdzita uktad genomu BBAADD u
wszystkich badanych obiektow, zaréwno u pszenicy zwyczajnej, orkiszu, jak i mieszancow.
Nie stwierdzono zadnych aberracji chromosomowych u form rodzicielskich jak i mieszancéw.
Badano réwniez obecnos¢ translokacji 1BL/IRS wystepujacych u wielu odmian pszenicy
zwyczajnej. Nie zidentyfikowano jej w zadnym z badanych obiektow.

Wzory hybrydyzacji sekwencji powtarzalnych u mieszancéw i form rodzicielskich byty
zblizone do wystgpujacych u standardowej odmiany pszenicy Chinese Spring. Obserwowano
pewne roznice w zakresie intensywnosci sygnalow i obszaréw polimorficznych. Cztery
zastosowane sondy DNA dawaly rozne liczby specyficznych sygnatéw na chromosomach
nalezacych do poszczegdlnych genoméw A, B i D. Najbardziej zréznicowanym genomem byt
genom B. Obszary polimorficzne na chromosomach tego genomu obserwowano u wielu
mieszafncow, a takze komponentéw rodzicielskich. Nie zidentyfikowano obszaréw
polimorficznych na chromosomach genomu D. Wyniki te pokazuja, ze niektére linie
mieszancowe moga stanowi¢ zrodto zmiennosci genetycznej dla hodowli pszenicy.

Wzory hybrydyzacji dla sondy pTa-535 u pszenicy zwyczajnej i orkiszu byly bardzo
podobne na chromosomach genoméw A i D. Mogg by¢ uzywane do identyfikacji tych
chromosoméw w mieszancach pszenica zwyczajna x orkisz i orkisz x pszenicy zwyczajna.
Wyniki analizy schematéw hybrydyzacji sond pTa-535, pTa-86, pTa-713 i 35S rDNA sugeruja

istnienie bliskiego zwigzku miedzy pszenicg zwyczajng a orkiszem.

Po przeczytaniu tego rozdziatu i publikacji 3 nasuwa si¢ uwaga, co do tytutu rozprawy.
Sugeruje on, ze badano réwniez zmienno$¢ fenotypowa mieszancOw pszenicy zwyczajnej i
orkiszu. Tymczasem w pracy i publikacjach nie znalazlem takich informacji. Zmienno$¢
fenotypowa (ziarniaki) wybranych gatunkéw Triticum byla badana, natomiast w czesci

przegladowej znajdujemy duzo informacji o zmiennosci genetycznej tych gatunkéw.

Koncowe punkty rozprawy to rozdzial zatytulowany Podsumowanie uzyskanych
wynikéw i wnioski. Sktada si¢ on z szesciu punktéw, ktore wskazuja, ze przyjete hipotezy

badawcze zostaly potwierdzone. Cyfrowa analiza obrazu ziarniakéw skutecznie wyrézniata

. T (Finw



badane gatunki z rodzaju 7riticum. Okreslono poziom ziemnosci wewnatrzgatunkowej ksztattu
i koloru ziarniakow. Mieszance pszenno-orkiszowe byty stabilne pod wzgledem organizacji
genomu (brak aberracji chromosomowych). Wykazano $redni lub wysoki poziom
polimorfizmu zaleznie od chromosomu, gtéwnie na genomach A i B).

Intersujacy jest wniosek pierwszy pokazujacy, ze mimo rozwoju zaawansowanych
technik badan genetycznych nadal nie utworzono uniwersalnej taksonomii rodzaju 7riticum. W
powszechnym uzyciu sg dwa rézne systemy nazewnictwa gatunkéw/podgatunkéw, co zreszta
wida¢ w publikacjach wchodzacych w sklad rozprawy.

Mam nadzieje, ze wniosek 6 zostanie zrealizowany i prace nad orkiszem i innymi

gatunkami z rodzaju Triticum beda dalej prowadzone przez Doktorantke.

3. Uwagi edycyjne

Brak wcigcia pierwszego wiersza akapitu oraz brak odst¢pu miedzy podtytulami a
tekstem utrudnia nieco czytanie pracy. Np. w podrozdziat 4.2 ma forme¢ jednego diugiego
akapitu, nie wida¢, kiedy konczy si¢ akapit z celami pracy a zaczyna z wynikami. Podobnie

stabo wyrdznione sg punkty podsumowania (rozdziat 5).

4. Zagadnienia do wyjasnienia w czasie obrony

1) Bardziej szczegétowe informacje o liniach (odmianach) wykorzystanych w publikacji
nr 2 do badania zré6znicowania ksztattu i koloru ziarniakdw.

2) Jaka byla zmiennosci fenotypowa (ksztalt ziarniakéw, oplewienie) mieszancow
pszenno-orkiszowych.

3) W przypadku mieszancéw, kiedy mozemy powiedzie¢, ze mamy do czynienia z
orkiszem a kiedy z pszenica zwyczajng. Czy decyduje o tym jedynie oplewienie
ziarniakow?

4) Czy analizy cytogenetyczne pozwalajg zidentyfikowaé dang linig, jako orkisz lub jako

pszenice zwyczjng?
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5. Whniosek koncowy

Whnioskuj¢ o uznanie, ze rozprawa mgr Klaudii Goriewej-Duby pt. ,.Zmiennosé
fenotypowa i genotypowa mieszancow pszenicy zwyczajnej i orkiszu oraz wybranych gatunkéw
pszenicy” spelnia wymagania przedstawione w Ustawie z dnia 14 marca 2003 r. o stopniach
naukowych i tytule naukowym oraz o stopniach i tytule w zakresie sztuki [DZ. U. nr 65, 2003,
poz. 595, z p6zn. zm.].

Tres¢ rozprawy potwierdza wiedzg teoretyczng Doktorantki, a sprecyzowanie tezy, celu
1 zakresu badan, ich zaplanowanie i opis oraz przygotowanie trzech publikacji w punktowanych
czasopismach naukowych w jezyku nakielskim §wiadczg o dojrzatosci naukowej Doktorantki i
umiej¢tnosci do samodzielnego prowadzenia pracy naukowej. Zatem wnioskuje do Rady
Wydziatu Ksztattowania Srodowiska i Rolnictwa Uniwersytetu Warminsko-Mazurskiego w
Olsztynie o dopuszczenie mgr Klaudii Goriewej-Duby do dalszego postepowania

kwalifikacyjnego przewidzianego w procedurze do uzyskania stopnia doktora.
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Dr hab. Tomasz Goral
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